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Περίληψη Διάσκεψης

• Περιγραφή των κοορτών της μελέτης (cohorts)
• Χαρακτηριστικά του ιού SARS-CoV-2
• Μεθοδολογία αποκωδικοποίησης των γονιδιωμάτων του ιού από 

τα κλινικά δείγματα στη Κύπρο
• Περιγραφή μεθοδολογίας και αποτελεσμάτων της μοριακής 

επιδημιολογίας και της φυλογεωγραφικής ανάλυσης
• Ανάλυση σημαντικών μεταλλάξεων των στελεχών (“variants of 

concern”) του ιού και η σημασία τους στην μετάδοση και 
παθογένεση (αντίσταση του ιού στο ανοσοποιητικό σύστημα)
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Αρχιτεκτονική του Iού SARS-CoV-2

Πρωτεΐνη S (ακίδα)

RNA (29,903 nts)



Αρχιτεκτονική του Γονιδιώματος του Ιού SARS-CoV-2
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Πλήρης Αποκωδικοποίηση του Iού SARS-CoV-2
Δείγματα

• 768 στελέχη από θετικά δείγματα με μοριακή ανάλυση από 4/2020 – 1/2021
• Απομόνωση RNA από ρινοφαρυγγικά/στοματοφαριγγικά επιχρίσματα

Μεθοδολογία (COVIDseq)

• Υψηλής απόδοσης αποκωδικοποίηση επόμενης γενεάς (NGS) του ιού SARS-CoV-2
• Ανίχνευση 98 στόχων του SARS-CoV-2
• Έλεγχος ποιότητας: Εσωτερικός μάρτυρας με 11 στόχους στο ανθρώπινο mRNA σε κάθε αντίδραση
• Αποκωδικοποίηση στο σύστημα illumina Novaseq 6000

Βιοπληροφορική Ανάλυση

• Επανασυναρμολόγιση του γενετικού υλικού του ιού SARS-CoV-2 με βάση το γονιδίωμα αναφοράς (wuhCor1 
assembly)

• Ανάλυση γονιδιωμάτων, εύρεση μεταλλάξεων και ταυτοποίηση των στελεχών



Μεθοδολογία COVIDseq



Πολύ Υψηλό Βάθος Αποκωδικοποίησης του Ιού SARS-CoV-2



Πλήρης Κάλυψη του Γονιδιώματος SARS-CoV-2



NovaSeq 6000



Φυλογενετική Ανάλυση Όλων των Στελεχών SARS-CoV-2 από Κύπριους Ασθενείς



Φυλογενετική Ανάλυση των “Big Six” Στελεχών SARS-CoV-2



Γενεαλογίες (Lineages) του Ιού SARS-CoV-2 
(596 Δείγματα περιόδου Απριλίου, 2020 – Ιανουαρίου, 2021)
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Βόρειος Αμερική

Ευρώπη,
Ρωσία,
Τουρκία

Ασία

Φυλογεωγραφική Ανάλυση: Εισαγωγή του Iού SARS-CoV-2
στην Κύπρο

5.1%

93.6%

1.3%



Φυλογεωγραφική Ανάλυση: Εξαγωγή του Iού SARS-CoV-2
από την Κύπρο

Βόρειος Αμερική

Ευρώπη,
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Ασία
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16,88%



Φυλογεωγραφική Ανάλυση: Εισαγωγή του Στελέχους Β.1.258 
στην Κύπρο
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Φυλογεωγραφική Ανάλυση: Εξαγωγή του Στελέχους Β.1.258 
από την Κύπρο

83,38%

2,08%

14,54%
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(H. Yao et al., Cell, 183(3) 2020)

A Cryo-Electron Tomography Scan of a SARS-CoV-2 Virion



Αρχιτεκτονική του Iού SARS-CoV-2

Πρωτεΐνη S (Aκίδα)



Αρχιτεκτονική της Πρωτεΐνης του Γονιδίου S (Aκίδα)
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Πολυμορφισμοί στην Πρωτεΐνη S
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S98F*

* Παρουσιάζεται μόνο σε ορισμένα στελέχη της γενεαλογίας (Lineage) 
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Σημαντικές Δομικές Μεταλλάξεις της Πρωτεΐνης S
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Σύνοψη Αποτελεσμάτων
• Η λοίμωξη του ιού SARS-CoV-2 στην Κύπρο είναι πολυφυλετική (37 διαφορετικές 

γενεαλογίες του ιού)
• Το στέλεχος Β.1.258 είναι το επικρατέστερο στην Κύπρο, όπου τους τελευταίους 

μήνες έφτασε το 90%.
• Η φυλογεωγραφική ανάλυση δεικνύει ότι το στέλεχος Β.1.258 εισάχθηκε στην 

Κύπρο  από τέσσερεις Ευρωπαϊκές χώρες (Σουηδία, Ηνωμένο Βασίλειο, 
Σλοβενία και Δανία) 

• Επίσης, η φυλογεωγραφική ανάλυση δεικνύει ότι το στέλεχος Β.1.258 εξάγεται 
από την Κύπρο  σε τρείς Ευρωπαϊκές χώρες (Ηνωμένο Βασίλειο, Τσεχία και 
Δανία) 

• Το στέλεχος Β.1.258 έχει σημαντικές μεταλλάξεις, παρόμοιες με αυτές του 
Αγγλικού στελέχους Β.1.1.7 (“UK strain”) οι οποίες αυξάνουν την μεταδοτικότητα 
του ιού και την ικανότητα του να αντιστέκεται στο ανοσοποιητικό σύστημα



Σας Ευχαριστούμε για την Προσοχή σας


